
El CEAB descobreix com evolucionen els bacteris en

colonitzar un nou ambient

Microbi�legs del centre del CSIC a Blanes determinen que les comunitats

microbianes segueixen el mateix patr�, independentment de si l'h�bitat �s

el s�l, les plantes o l'intest�

Investigadors del Centre d'Estudis Avan�ats de Blanes (CEAB-CSIC) han descober t com evolucionen les

comunitats bacterianes despr�s de colonitzar un nou ambient. Els microbi�legs del centre han demostrat que

durant la successi� ecol�gica, que �s com s'anomena la preparaci� d'un ambient deshabitat per facilitar

l'arribada d'altres esp�cies, les comunitats microbianes d'un h�bitat tendeixen a assemblar-se entre si,

independentment de l'ambient que s'estudi�, i evolucionen seguint el mateix patr� natural.

La successi� ecol�gica t� lloc a les zones afectades per una erupci� volc�nica o en el s�l que queda al

descober t amb el retroc�s de les glaceres, on s'origina un nou ecosistema par tint de zero, per� tamb� en la

super f�cie d'una fulla que acaba de n�ixer o b� a l'intest� dels nadons que comencen a acollir microorganismes

essencials des dels primers 14 dies de gestaci�, i que tindran un paper clau en el desenvolupament dels adults.

Cadascun d'aquests h�bitats, amb les condicions ambientals que el caracteritzen, determina la comunitat

bacteriana que s'acabar� establint, per la qual cosa es van diferenciant entre si al llarg del temps.

Els resultats d'aquesta investigaci� af irmen que �s possible predir potencialment la composici� de les

comunitats microbianes si es compta amb prou informaci� de l'h�bitat en q�esti�.

L'investigador R�diger Or tiz, primer autor de l'estudi, assenyala que Çexisteixen regles ecol�giques que s�n

compar tides en h�bitats tan diferents com els s�ls, les plantes o els plecs intestinalsÈ.

ÇCal comprendre els processos ecol�gics que determinen com progressen les comunitats microbianes, des de

les primeres fases de colonitzaci� d'un nou espai f ins a tenir l'ecosistema format, per poder aplicar-ho a una

millor i m�s informada gesti� ambiental i fer front als reptes actualsÈ, remarca l'investigador predoctoral del

CEAB.



Aquest tipus d'estudi, f ins fa poc, s'havia resistit als microbi�legs perqu� les comunitats de microorganismes, a

m�s de ser imperceptibles a l'ull hum�, s�n summament extenses i complexes, tant en nombre d'individus com en

nombre d'esp�cies.

ÇPer� ara, gr�cies a l'arribada de les t�cniques gen�miques i de seq�enciaci� massiva de l'ADN, hem pogut fer

una metaan�lisi representativa d'un bon nombre d'h�bitats diferentsÈ, explica Or tiz, que explica que Çamb

aquesta informaci� hem explorat com variava la biodiversitat i la composici� de les comunitats bacterianes en

etapes primerenques i tardanes de la successi� ecol�gicaÈ.

ÇAmb les creixents bases de dades gen�miques i amb l'�s de sof isticades simulacions inform�tiques, hem pogut

identif icar aquelles formes de vida que canvien en el transcurs de la successi� ecol�gica dels h�bitats

naturalsÈ, diu Emilio Casamayor, investigador i director del CEAB-CSIC. ÇAix�, hem pogut recon�ixer patrons i

tend�ncies de successi� consistents i recurrents que farien possible predir els canvis en la biodiversitat i formes

de vida colonitzadoresÈ, conclou Casamayor.
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